tovabbiakban e becslések funkcionéltak referenciaként a széleskdrben
hozzaférhets, de korlatozott pontossdgti, alternativ. bemeneti adatok
felhasznalasaval végzett (buffer zoénak, Urban Atlas lakossagadatok) zoldfeliilet
ellatottsag szdmitdsok megbizhatosdganak tesztelésénél.

A referenciaval valé Osszehasonlitds megerésitette a buffer zéna alapt
zoldfeliilet ellatottsdg szamitdsok szakirodalom 4&ltal mar ismert becslési
pontatlansagat, valamint az Urban Atlas lakossdgszam adatok potencialis
hasznalhat6sagat, mint alternativ adatforras.

Reményeink szerint eredményeink hozzajarulnak a helyi és regionalis szint(
zoldfeliilet ellatottsag értékelések pontossagahoz.

Géczi Aliz (SZTE Moéra Ferenc Szakkollégium)

Vérsejt transzdifferencialédas nyomon kovetése gépi tanulas segitségével
Drosophila melanogasterben

A kornyezetb6l szarmazé Kkarositdé tényezSk ellen a szervezetet az
immunrendszer védi. Az ecetmuslica (Drosophila melanogaster) immunvalaszat
kialakité tényez6k funkciondlisan és molekularisan erésen konzervéltak. A
modellszervezet parazitoid, illetve mikrobidlis fert6zése esetén a hemocitak
(vérsejtek) biztositjdk a sejtes immunvélaszt. Az ecetmuslica larvajaban
haromféle vérsejt-tipust talalunk: fagocitdlé plazmatocitikat, tokképzé
lamellocitdkat és melanizal6 kristalysejteket.

Korabbi kutatasok felfedték, hogy a plazmatocitdk egy része nem termindlisan
differencidlt sejt. Immunindukci6, illetve tumorok jelenléte mellett egyes
fagocitalé plazmatocitdk transzdifferencidlodds uGtjgn képesek tokképzo
lamellocitdkka atalakulni.

Laboratériumunkban kifejlesztettiink egy modszert, mely lehet6vé teszi a
hemocitak ex vivo fenntartasat, illetve differencialéodasuk idébeni kovetését. A
differencidlédas folyamatat videé mikroszképos technikdval rogzitjiikk, a nyert
adatokat mélytanulds médszerével elemezziik.

Célunk, hogy részletes képet kapjunk arrél, hogy az egyes jelatviteli utak,
transzkripcids, illetve epigenetikai faktorok milyen szerepet toltenek be a
transzdifferencial6dés soran.

Schiitz Oszkar (SZTE Moéra Ferenc Szakkollégium)

A qpAdm mébdszer optimalizaldisa népvandorlas kori populacidk
genomtorténetének rekonstrualasahoz

A gpAdm egy statisztikai program, amely segitségével meghatarozhat6é egy
vizsgélt populédcié genomjaban tortént, két vagy akar tobb forrds populaciét is
magdaban foglalé keveredési esemény. Az analizis eredményeként tSbb
elfogadhat6 keveredési modellt kapunk, s6t még a keveredé komponensek
viszonylagos ardnyardl is informdciét nyerhetiink. Az archeogenetika tertiletén

26



