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Gora Valér (PTE TTK Szentagothai Janos Protestans Szakkollégium)

Antioxidans tulajdonsagu vegyiiletek napi ritmusanak valtozasa a bortermo
sz016 (Vitis vinifera L.) leveleiben

A novényvilagban altalanosan eléfordulé fenolos tulajdonsagu vegyiiletek (fen-
olos savak, flavonoidok) a specidlis metabolitok azon csoportjaba tartoznak,
melyek a sikimisav utvonalon keresztiil képzédnek a novények kiilonféle szo-
veteiben. Ezek a vegyiiletek rendkiviili tulajdonsagokkal rendelkeznek, igymint
antioxiddnsok, illetve UV szlir6k. Ezen képességeiknek koszonhetéen nélkii-
l6zhetetlen szerepet toltenek be a névények életében, ugyanis egyedfejlodésiik
kozben szamos stresszhatas (UV sugarzas, magas fény, szarazsag, kedvezétlen
homérséklet, stb.) érheti 6ket, mikozben kiilonb6z6 reaktiv oxigén szarmazékok
(ROS) képzddhetnek. A fenolos vegyiiletek a ROS semlegesitése mellett UV ab-
szorbeald képességiiknek koszonhetden csokkentik a novények szoveteibe jutd
karos sugdrzast is. Munkank soran modellnévényiink a bortermd sz6l6 (Vitis
vinifera L.) volt, mely nemcsak hazankban, hanem vilagszerte fontos, nagy te-
riileteken termesztett gazdasagi haszonnovény. A sz6l6névény leveleit éré UV
és lathaté fény dozisokat jelent6s napi valtozasok jellemzik, ezért kisérletiink
soran a fenti vegytiletek cirkadidn véltozasait vizsgaltuk. A bemutatdsra keriil6
eredmények a teljes antioxidans kapacitas valtozasait mutatjak be nyari napon
keresztiil, kiegészitve az azt megel6z6 és utana 1évo fél napokkal. Méréseinkhez
harom, szinreakcion alapuld, teljes antioxidans kapacitast meghatarozé spektro-
fotométeres modszert hasznaltunk (Csepregi és mtsai. 2016), melyekkel a vizs-
galatunk targyat képezd molekuldk fent megnevezett tulajdonsagai jol jellemez-
hetdek, azok szignifikans valtozast mutatnak mar egy nap leforgdsa alatt is.

Csepregi, K.; Neugart, S.; Schreiner, M.; Hideg, E. Comparative evaluation
of total antioxidant capacities of plantpolyphenols. Molecules. 2016, 21, 208.

Schiitz Oszkar (SZTE Mora Ferenc Szakkollégium)
El6zetes genetikai eredmények a Karpat-medencei szarmatakrol

Az orosz steppe szarmata csoportjairdl mar tobb tanulmany is beszamolt. A
magyar Alfoldre érkezd szarmata torzsekrdl azonban még igen kevés genetikai
adat all rendelkezésiinkre, igy pontos eredetiik és a kornyezé népekkel fennalld
kapcsolataik nem tisztazottak. A felmeriil6 kérdések megvalaszolasa céljabol 62
szarmata és hun kori egyén populacié genetikai vizsgalatat végeztiik el. Kutata-
sunk soran 45 archaikus teljes genomot éllitottunk eld, melyeket egyiitt vizsgal-
tunk 17 mar korabban kozolt mintaval (Gnecchi-Ruscone et al., 2022). Bemu-
tatjuk, hogy a mintak tobbsége a genetikai térképen az orosz steppei szarmatak
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kozelébe esik, ugyanakkor erds genetikai affinitdst mutat a Karpat-medence
helyi lakossagahoz is. A kis mintaszdm ellenére olyan egyéneket is azonositani
tudtunk, akik jelent6s kelet-azsiai genetikai komponenssel rendelkeztek, mely a
szarmatak és az azsiai steppe kozotti lehetséges kapcsolatra utalhat.

Nagrand Erika (SZTE Mora Ferenc Szakkollégium)

A kornyezetben el6fordulo B-laktamazok azonositasa funkcionalis metagen-
omikai médszerekkel

A B-laktam antibiotikumok a vilagon leggyakrabban javallott antibiotikumok.
Ez a népszeriiség pedig ezen antibiotikumokra rezisztens, B-laktamazzal ren-
delkez6 baktériumok megjelenését és elterjedését okozza. Ennél az oknal fog-
va kritikus, hogy a B-laktamazok terjedését modellezziik és eldre jelezziik. A
funkcionalis metagenomika egy jo eszkoz lehet ezen folyamatok modellezésére,
a B-laktamazok és mas rezisztencia gének azonositasara és transzmisszids atvo-
nalainak megértésére.

Az antibiotikumoknak, f-laktamoknak erésen kitett tertiletek rezisztencia
forropontok lehetnek a kornyezetben. Ezen teriiletekrdl szarmazdé mintak jo
alapanyagul szolgalhatnak metagenomikai konyvtarak épitéséhez. Munkam célja
tehat, rezisztencia forropontokbol szarmazé mintakbol torténé metagenomikai
konyvtar épités és ezen konyvtarakban szerepld rezisztencia gének azonositasa.
Ezen metagenomikai konyvtarak az Escherichia coli laboratériumi torzsébe
és Klebsiella pneumoniae-ba keriilnek bejuttatasra, majd a metagenomikai
konyvtarat hordozd baktériumok szelekcidja zajlik, f-laktam antibiotikumok
mellett, és a B-laktamazok szekvenaldssal torténé azonositasa.

A modszer alkalmas lehet klinikai fejlesztés alatt all antibiotikumok, -lak-
tamaz inhibitorok tesztelésére is, hiszen segit felmérni egy esetleges 4j antibioti-
kum piacra dobasa el6tt, hogy milyen mar a kdrnyezetben el6fordul6 reziszten-
cia gének vannak, amelyek ellenallova teszik a baktériumot a szerrel szemben.

Pletikoszity Gabor (Ujvidéki Egyetem Eurépa Kollégium)

A DSPP gén proteinkodolo-szekvenciajaban fellépé pontmutacidk szamito-
gépes elemzése

A kutatas a fogaszatban jelentds DSPP gén standardizalt valtozatanak pontmu-
tacidit elemzi informatikai kornyezetben. A gén a dentin mineralizdciéjaban
vesz részt, mutacioi soran a dentindiszplazias-rendellenességek 1épnek fel, me-
lyek kovetkeztében a dentin hipomineralizaltta vélik, szerkezete szabalytalan,
a dentincsatorndk tagak, szamuk csokkent és gyakran egymasba csavarodnak.
A kutatas lényege, hogy felmérje egy-egy mutdciotipus gyakorisagat és helyét a
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