A JoCoR tekinthet6 egy specidlis ensemble modellnek és természetes médon kiterjeszt-
hetd ketténél tobb halézatra is. Ez felveti a kérdést, hogy érdemes-e harom halézatra
kiterjeszteni, amennyiben megvan hozza a szamitési kapacitas?

Egyik eredményiink az, hogy a fenti kérdése a vélasz igen; mind a szimmetrikus,
mind az aszimmetrikus zaj esetében sikertilt javitast elérni harom halézattal és Osszesen
hat Kullback-Leibler taggal (paronként a softmax outputokra) a CIFAR-10 és CIFAR-100
adathalmazokon. Hasonl6é eredményeket kaptunk harom taggal is (Le,n = Dxr(p1l|p2) +
Dkr(p2|lp3) + Dkr(psl|p1), ahol p1, p2, p3 a softmax outputok.), de a tanitds sordn a ha-
16zat fejlédése lassabb volt és a tesztadatokon elért pontossdg nagyobb szérdst mutatott.
Vizsgélataink sordn a keresztentrdpidt is teszteltiik erre a célra. Ez valamelyest gyengébb
pontossdghoz vezetett, szintén nagyobb szérdssal. Tovabbi médositdsokkal is végeztiink
vizsgélatokat (pl. haromnal tobb halézat), melyeket poszteriinkoén szintén bemutatunk ko-
vetkeztetéseinkkel egytitt.
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Sejtautomata alapt szimulator
élesztbtelepek novekedésének modellezésére
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A mikrobiolégiai kutatdsok egyik legalapvet6bb médszere a sejttelepek agar lemezen valo
tenyésztése. A kisérletek sordn megfigyelhetd a sejtek miikodése, kornyezeti tényez6k hata-
sa, kiilonboz6 tdpanyagok hasznositdsa kiillonb6z6 torzseknél, valamint egyes baktérium-
és gombatorzsek kozti kolcsonhatdsok. Ezen kisérletek elvégzése id6- és eszkozigényes,
kutatdsunk célja ezért egy olyan szamitégépes szimuldciés modell 1étrehozédsa, mely csok-
kentheti az elvégzend6 kisérletek szamat. A kordbbi dgens alapti modellek héatranya, hogy
olyan sejtautomata alapt szimuldciés kornyezet létrehozésédra iranyul, mely képes kiilon-
b6z mikrobiolédgiai torzsek bioldgiai paramétereinek azonositdsara, valamint kornyezeti
és sejtkozi hatdsok felderitésére.
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