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Kadar Zalan
Prognosztikus biomarkerek vizsgalata amiotrofias lateralszklerdzisban

Az amiotroéfids laterdlszklerozis (ALS) a leggyakoribb mozgaté idegsejteket érin-
t6 neurodegenerativ betegség. Az ALS els6sorban a gerincvel6i mozgat6 ideg-
sejteket és a motoros kéregben talalhaté piramissejteket érinti. Ezen sejtek ka-
rosodasa izomgyengeséghez, izomsorvadashoz és 1égzési elégtelenséghez vezet,
a tlinetek progressziv elérehaladasa miatt pedig a betegség halalos kimeneteld.
Az ALS Klinikai és patofizioldgiai aspektusai is nagy mértékd heterogenitast
mutatnak, igy diagnosztizalasa sok esetben elhuzddé folyamat, mely akar egy
évet is igénybe vehet. Tovabb neheziti a korkép pontos felallitasat és a kezelés
lehetdségeit az, hogy a betegeknél klinikailag észlelt progresszio széles skalan
mozog. Ez alapjan a kiilonb6z6 klinikai fenotipusok esetén eltérd patofiziologi-
ai folyamatoknak lehet kiemelt szerepe. Ezen betegcsoportok kezelési igényei is
eltérhetnek, ebbdl kifolyolag kiemelt szerepe lehet a prognosztikus biomarke-
rek azonositasanak. Az ALS heterogén patofizioldgiai folyamatai koziil a gyul-
ladasos folyamatok feltételezhetGen jelentds szereppel birnak. Az immunolégiai
szempontbdl jelentds szabalyzo T-sejtek diszfunkcidjat és mennyiségi elvalto-
zasat tobb kutatasban is megfigyelték, illetve Osszefiiggésbe hoztak a betegség
progresszidjaval. Ez alapjan a gyulladasos fehérjék igéretes biomarker-jeloltek
lehetnek ALS-ben a betegek csoportositasa és a progresszi6 meghatarozasa
szempontjabol.

Projektiink célja j prognosztikus biomarkerek azonositdsa az ALS-ben.
Ehhez immunologiai szempontbdl kulcsfontossagu citokinek, kemokinek, vala-
mint receptorok génexpresszios és fehérje szintli vizsgalatat tervezziik elvégezni
eltérd progresszioju ALS-es betegek vérmintain.

Kakas-Mohai Virag
No6i biin6zés és boszorkanysag Debrecenben az 1720-as évek masodik felében

Kutatasom témdja a debreceni blincselekmények megismerése az 1720-as évek
masodik felében, kiilonds tekintettel a boszorkanysaggal kapcsolatos eljara-
sokra, melyek csupan egy részét képezik a korabeli biintet6pereknek. Ezért a
jelenséget a blinozés tarsadalomtorténetének kontextusaban vizsgalom, mely
iranyzat szamos hasonlo teriilet (jogtorténet, kriminologia stb.) eredményeit
felhasznalva egy adott korszak blinozését vizsgalja, kiilonboz6 biintetbirasko-
dashoz kapcsolodd irattipusok felhasznalasaval. Az altalam kutatott korszakban
statisztikai forrasok nem allnak rendelkezésre, igy célom, hogy létrehozzak egy
olyan statisztikai adathalmazt, melynek segitségével feltérképezhet6 a korszak
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és az adott joghatdsag birdsagi gyakorlata és az esetleges atipikus jelenségek.
Bar egyes helyeken a boszorkanysag a kiilonleges biincselekmények kozé tar-
tozott, amely lehetdséget nyujtott a jogi eljarasokban alkalmazandé szabalyok
felragasara, Magyarorszagon ez a fajta elkiilonités nem tortént meg, igy a tobbi
biintet6iiggyel egytitt a vilagi birdsdgok ald tartoztak. Fontosnak tartom tovabba
kiemelni, hogy a boszorkanysag a korszakban a tipikus néi bliinok kozé tartozott,
igy e két teriilet kutatasat érdemesnek tartom otvozni.

El6adasomban a mddszertanra és a téma historiografiajara helyezem a {6
hangsulyt. Bemutatom a rendelkezésre all6 forrasokat, a debreceni boszorkany-
perekrdl jelenleg ismert informacidkat, végiil betekintést nyujtok kutatasom je-
lenlegi allapotaba, valamint ismertetem a tovabbi teenddket.

Kdmdn Regina

Amikor a rezisztencia atirja a virulenciat: a basR mutacio fajspecifikus ko-
vetkezményei

Az antibiotikum-rezisztencia vilagszerte egyre stulyosabb egészségiigyi problé-
mat jelent. Ugyanaz a mutaci6 tobb baktériumfajban is rezisztenciat okozhat
adott antibiotikummal szemben, viszont evolucios kovetkezményei fajonként
eltéréek lehetnek. Ez befolyasolja a fert6zéképességet (virulenciat) és a rezisz-
tens torzsek terjedését.

A basR transzkripcios faktor a basSR szabalyozd rendszer része, amely alap-
vetd szerepet tolt be a bakterialis stresszvalaszban. Korabbi eredményeink ki-
mutattak, hogy az 4j fejlesztésti SPR206 antibiotikumhoz adaptalt vonalakban a
basR mutacioja felelds a rezisztencia kialakulasaért. Ez a mutaci6 a virulenciat
is modositotta: mig Klebsiella pneumoniae-ban fokozodott, Escherichia coli-ban
nem mutatkozott jelentds véltozas.

A kiillonbségek okainak feltarasahoz transzkriptomikai megkozelitést al-
kalmaztunk, mely lehetévé tette a génexpresszids mintazatok globalis elemzését
mRNS-szintek alapjan. Eredményeink szerint K. pneumoniae-ban olyan gének
tulzott expresszidja figyelhetd meg, amelyek metabolikus utvonalakban vesznek
részt, fokozva a metabolikus flexibilitast és adaptacios képességet, ezéltal a viru-
lenciat. E. coli-ban ezzel szemben a valtozasok féként rezisztencidhoz kapcsolo-
dé génekre korlatozddtak, mikozben az adhézioért felelds gének expresszidja is
csokkent.

Eredményeink hozzdjarulhatnak az antibiotikumok célzottabb alkalmaza-
sahoz, valamint a rezisztencia mellékhatasaként kialakuld, fokozott virulenciaja
torzsek terjedésének megel6zéséhez.
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