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1. Bevezetés

Csapatunk célja egy olyan rendszer létrehozasa volt, amely képes
genetikai szamitasok elvégzésére, valamint a szamitds eredményének
atlathaté megjelenitésére. Ezt egy olyan feliilettel értiik el, ahol a felhasznal6
egy csaladfat hoz létre, majd egyetlen gomb megnyomasaval tudja elvégezni a
szamitasokat.

2. Probléma megoldasanak menete

A széleskori elérhet6ség érdekében egy weboldal készitése tlint a
legjobb megoldasnak. Ehhez a HTML, a CSS valamint a JavaScript nyelveket
hasznaltuk. A projekt két f6 részre oszthatd; a kezelé6feliiletre - amelynek
részét képezi a csalddfaszerkeszt6 és a tulajdonsagszerkesztd -, valamint a
genetikai szamitasokat végzd programra.

2.1. A Kkezeloéfeliilet

A kezel6feliilet leglényegesebb elemei a személyeket jelz6 Node-ok,
ugyanis ezek dsszekapcsolasaval lehet elkésziteni a csaladfat. Ezek olyan div
tag-ek, amelyeket a felhasznal6 szabadon mozgathat. A hattérben egy canvas
segitségével rajzolédnak ki a személyeket 6sszekotd vonalak. Ezt a canvas-t a
Node-ok pozici6jatol fiiggéen at kell méretezni, hogy barhol latszédjanak a
vonalak. A kezel6feliilet az 1. dbran lathato.

A kezel6feliilet l1étrehozasa sordn a tulajdonsagszerkesztd elkészitése
vett igénybe hosszabb id6t. A felhasznal6 itt tudja megadni az egyes
genotipusokhoz tartozé fenotipusokat. Ezt a feliiletet program a
megnyitdsakor, a meglévé adatok alapjan generalja le, majd bezaraskor a
felhasznalé altal bedllitott adatokat tolti vissza a rendszerbe. Ennek
eredményeként mentéskor és betoltéskor nem Kkell kiilon kezelni a
tulajdonsagok adatait.
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1. abra: Kezelofeliilet

2.2. A genetikai szamitasokat végzd program

A projekt genetikai szamitasokat végzd része képes nagy korben
becslések elvégzésére. Képes sok csaladtagbdl all6 csaladfak feldolgozasara:
nem csak az utédok de a szilék tulajdonsdgainak megjoslasara is, lyukas
csaladfak kitoltésére, ketténél tobb allélt tartalmazé gének feldolgozasara,
nemhez kotott oroklédésre sth. gy sok genetikai tulajdonsag és betegség
oroklédését nyomon lehet vele kovetni vagy visszakeresni. A futdsi id6
kényelmes marad nagyjabdl hat tagig, de ez fejlesztve lesz a kozeljovében. A
program tamogatja az id6utazast is.

3. Elért eredmények

A genetikai  szadmitasok  helyesen  miikddnek, valamint
felhasznalébarat feliiletet sikeriilt biztositani, amellyel kdnnyen végezhet6ek
el a szamitasok. A program felhasznalhaté 6roklott tulajdonsagok (példaul
vércsoport) vagy betegségek el6rejelzésére, orvosi célbdl genetikai betegségek
nyomon kovetésére, vagy oktatasi célokra.

A jovében figyelmet szeretnénk forditani sigé létrehozasara, amely
megkonnyiti a hasznalatot a genetikdban nem jartasok szamara is, mert a
tulajdonsagszerkesztd ilyen szempontbdl még kihivast jelenthet egyeseknek.
Az elkésziilt projekt github-on2 megtekinthetd.

2 https://swpgithubofficial.github.io /Csaladfa-szamitas
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